
Загрузка последовательностей в базу данных GenBank 

Шаги 

1. Создать аккаунт в Googleили ORCID 

2. Задать в поисковике NCBI 

3. Войти с помощью аккаунта Google или ORCID 

4. Выбрать поле Загрузить (Submit) 

5. Следовать инструкции. 

 

 

Выбрать тип данных, которые нужно загрузить 

Мы выбираем ITS 



 

 

На вкладке GenBank можно посмотреть, какие данных нужно иметь для загрузки 

 

Ознакомившись нажать кнопку Submit внизу окна 

 



 

Откроется вкладка Submission Portal 

Прочитать внимательно информацию  в зеленом и желтом полях вкладки 

И начать новую загрузку, нажав кнопку вверху окна New submission 

Откроется окно выбора локуса 

 

Выбрать соответствующий локус 

Дать название загрузке, чтобы иметь возможность потом ориентироваться в своих загрузках 



 

Заполнить поля аффилиации 

Откроется окно выбора технологий секвенирования. 

Выбрать технологию секвенирования и отметить, является ли последовательность прямым 

чтением (unassembled reads) или производной из нескольких прочтений, например, прямого и 

обратного (Assembled sequeces). 

 

Продолжить (Continue) 

В новой вкладке выбрать дату публикации последовательности и загрузить .fasta файл. 

Пример файла можно посмотреть, нажав Help on FASTA file. 



 

На следующей вкладке выбрать источник последовательности. Привести информацию о названии 

организма, номерах культур, ваучерных образцов и т.д. 

 

Продолжить. 

На следующей вкладке привести авторов последовательностей, а также авторов и название 

публикации. 



 

Продолжить 

На следующей вкладке прочитать и проверить информацию, которая будет отображена на 

странице последовательности. 

И разрешить публикацию 

 

  



 

НавкладкеMy submissions 

появится новая запись в таблице загрузок. 

После окончания обработки последовательностей на электронную почту приходит сообщение с 

номерами генбанка, а в таблице появляются как номера, так и файлы с информацией, 

отображенной на странице последовательности. 

 

  



 

После публикации становится доступной гиперссылка на номера последовательностей и через нее 

можно выйти на набор загрузки. 

 

 


